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Doroczna Konferencja, juz XXVIIL,
odbyla sie w dniach 16-17 listopada
2023 roku (Fot. 1). Temat przewod-
ni konferengji to 70* anniversary of
DNA helix: Nucleic acid structure
meets function. Nad organizacjy
czuwala jak zwykle, prof. Joanna
Rzeszowska-Wolny (Fot. 2). Podczas

Fot. 2. Prof. dr hab. Joanna Rzeszowska-Wolny.

obrad przedstawiono 27 wykladow,
w tym 9 z kraju oraz 18 spoza Polski.
Naukowcy z Niemiec, Holandii, Lo-
twy, Francji, Wielkiej Brytanii, Nor-
wegii, Kanady, USA przedstawili
swoje doniesienia w czterech sesjach
tematycznych:

e Helical structures, molecular
crowding, and nuclear processes,

¢ Role of the helix in RNA,

* Artificial Intelligence and Model-
ing in Molecular Biology and Med-
icine,

e Cancer Proteomics and Metabolo-
mics.

Oproécz prezentacji ustnych uczest-
nicy GSN przedstawili opracowane
wyniki badann w formie 85 posteréow
w sesji plakatowej. W dwudniowych
obradach goscilo ogétem 234 osob -
uczestnicy i wykitadowcy.

Rozpoczecie tegorocznych Gliwic-
kich Spotkan Naukowych uswietnit
wyklad pamieci Profesora Mieczy-
stawa Chorazego, ktory wyglosil
Victor Ambros, (Fot. 3) pt.: Genetic
regulatory networks involving onco-
ding RNA.

Bezposrednio po wykladzie oglo-
szono wynik corocznego konkursu
na Stypendium im. Profesora Mie-

Fot. 5. Prof. Thomas i prof. Marion Cremer

czystawa Chorazego. Podczas tej
edycji Pani Anna Wanda Sobiepanek
(Fot. 4) z Politechniki Warszawskiej
zostala laureatem Konkursu. Celem
Konkursu jest wyréznienie osig-
gnie¢ naukowych miodych badaczy
pracujacych w polskich placéwkach
badawczych i stymulowanie ich do
dalszych wysitkow eksperymental-
nych Organizacje Konkursu wspiera
Stowarzyszenie na Rzecz Wspierania
Badar nad Rakiem.

Sesje Helical structures, molecu-
lar crowding, and nuclear processes
poswiecono pamieci zmarlego 4 paz-
dziernika 2022 roku Profesora Ro-
nalda Hancocka. Pierwszy wyklad,
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Thomasa Cremera (Fot. 5) poswieco-
no organizacji przestrzennej i funk-
cjonalnej jadra komoérkowego. Omo-
wiono organizowanie komplekséw
biatkowych regulujacych prace jadra,
oraz mozliwosci dostarczania czynni-
kow transkrypcyjnych do miejsc do-
celowych w jadrze wobec istniejacego
zageszczenia chromatyny aktywnej i
nieaktywnej transkrypcyjnie. Marion
Cremer (Fot. 5) omoéwila strukture
domen replikacyjnych zwizualizo-
wanych w mikroskopie 3D-SIM. O ile
poruszenia tych domen w aktywnej
transkrypcyjnie chromatynie sa nie-
wielkie, o tyle przemieszczanie frag-
mentéw z chromatyny nieaktywnej
do aktywnej wykazuje znaczne prze-
suniecia w obrebie jadra. Tobias Aure-
lius Knoch uwaza, ze dotychczasowe
odkrycia w dziedzinie struktury 3D
jadra ijej dynamiki pozwalaja na uzu-
pelnienie teorii ewolucji na poziomie
molekularnym i wykazanie jej pelnej
zgodnosci z obecng wiedza o zyciu i
zywych systemach zlozonych. Katrina
Erenpreisa badajac ruchy chromatyny
uszkadzanej promieniowaniem gam-
ma i radiomimetykami wykazata r6z-
nice w zachowaniu chromatyny przy
réznych stopniach uszkodzenia. Nie-
wielkie uszkodzenia powoduja ruch
w okolicy ostony jadrowej i sprzyja-
ja naprawie uszkodzen; te wieksze
raczej daja silne ruchy chromatyny,
pozwalajace na usuwanie obszaréw
uszkodzonych. Aleksandra Pekowska
zajeta sie regulacja struktu-

szansy przezycia z powstalg trans-
lokacja. Jerzy W. Dobrucki (Fot. 6)
opisal nowe techniki wizualizacji
dwuniciowych peknie¢ DNA in situ,
miedzy innymi FCS (ang. Fluorescence
Correlation Spectroscopy), FLIM (ang.
Fluorescence Lifetime Imaging) i obra-
zowanie o wysokiej rozdzielczosci.
Powyzsze metody udalo sie zastoso-
waé w badaniach nad zageszczeniem
czasteczek w okolicach uszkodzenia,
dynamika przylaczania kompleksow
naprawczych do pekniecia i ruchli-
woscig widkien chromatyny w foci
naprawczych. Yasmina Hadj Sahra-
oui przedstawila wyniki swoich po-
szukiwan nad odpowiednim $rodo-
wiskiem izolacji jader komérkowych,
dla zachowania najbardziej naturalnej
struktury chromatyny. Wyniki wska-
zujg, ze bufory izolujace powinny za-
wiera¢ odpowiednia iloé¢ neutralne-
go polimeru (Ficoll, dekstran, glikol
polietylenowy), ktéry przez zagesz-
czenie stabilizuje objetos¢ i strukture
jadra. W ostatnim wykladzie tej sesji
Tomasz ]. Sarnowski przedstawil
badania kompleksu SWI/SNF remo-
delujacego chromatyne w rozwoju i
propagacji nowotwordéw. Biatka kom-
pleksu SWI/SNF ulegaja mutacjom
oraz zmianom ekspresji w procesie
kancerogenezy, specyficznie dla r6z-
nych rodzajéw nowotworéw. Biora
tez udzial w atenuacji odpowiedzi
immunologicznej przez swoéj wpltyw
na usuwanie limfocytéw T CD4+.

ry chromatyny w rozwo-
ju embrionalnym. W tym
czasie w komoérkach stabi-
lizowane sa oddzialywania
pomiedzy TADs (ang. To-
pologically Associated Doma-
ins) a bialkami chromatyny
CTCEF i biatkami wigzacymi
RNA (RBPs). To wlasnie te
biatka najprawdopodobniej
regulujg oddzialywanie
CTFC z TADs, tym samym
wplywajac na ustabilizowa-

nie struktury chromatyny Fot.6. Prof. Jerzy Dobrucki

W czasie rozwoju ssakow.

Sesje Role of the helix in
RNA rozpoczat Gunter Me-
ister wykladem na temat
roli niekodujacych RNA w
procesie dojrzewania RNA.
Regulatorowe RNA czesto
maja dwuniciowa struktu-
re, tworza taka strukture
w procesie dojrzewania z
. docelowym RNA, a czesto
tez dzialaja w powigzaniu
z kompleksami biatek wig-
zacych RNA (RBP). Jedna
z rodzin tych biatek (La-
-related proteins) moze
funkcjonowaé jako biatka

Yegor Vassetzky badajac

mechanizm powstawania specyficz-
nych komoérkowo translokacji chro-
mosomowych wykazal, ze transloka-
¢je powstaja po dwuniciowym pek-
nieciu DNA w réznych komérkach,
natomiast ich przetrwanie zalezy
od rodzaju komoérek i zwiekszenia

opiekuncze i wspodtpraco-
wacé przy tworzeniu docelowej struk-
tury RNA. Jan Barciszewski omawiat
metody diagnostyczne i terapeutycz-
ne w zastosowaniu do nowotworéw
moézgu, szczegllnie glejakéw. Wy-
daje sie, ze poziom 5-metylocyto-
zyny i jej pochodnych jest dobrym

wskaznikiem diagnostycznym ~w
stosunku do réznych typéw nowo-
tworéw mozgu i predykcyjnym dla
glejakoéw. Prelegent pokazal tez wy-
niki dziatania dsRNA przeciw bial-
ku powierzchniowemu tenascynie-C
wstrzykiwanego pacjentom dogu-
zowo. Ta terapia podwyzsza $redni
czas przezycia pacjentéw, szczegélnie
zastosowana we wczesnych fazach
leczenia. Martin Simard opisat r6zne
kompleksy biatkowe zwigzane z mi-
croRNA i biorgce udzial w regulacji
genéw u C. elegans. Specyficzne, do-
tad nie wykryte miejsce fosforylacji
w biatkach rodziny Argonaute, re-
guluje funkcje microRNA w rozwoju
zwierzat. Antonio Monari przy po-
mocy symulacji struktury i jej zmian
w czasie zbadal wplyw tréjwymia-
rowej struktury wiruséw RNA na
ich oddziatywania z gospodarzem w
procesie namnazania wirusa i regu-
lacji odpowiedzi immunologicznej
gospodarza. Alice Ghidini omawia-
fa problemy i korzysci zwigzane z
adaptacja syntetycznych RNA jako
terapeutykéw. Autorka wskazata
istotna role struktury RNA w procesie
oddzialywania z biatkami. Koncern
farmaceutyczny Sixfolds opracowat
metode syntezy zmodyfikowanego
RNA pozwalajace na specyficzne wig-
zanie potencjalnego leku z biatkami
plazmatycznymi, co znaczaco moze
ulatwi¢ dostarczanie lekéw do tkan-
ki docelowej i zwiekszy¢ jego trwa-
tosé. Metody takie jak RNA-PROTAC
pozwalaja na przylaczanie znanych
motywow wiazacych RNA do RBP i
kieruja je na proteasomalna droge de-
gradaciji.

Sesje Artificial Intelligence and Mode-
ling in Molecular Biology and Medicine,
poswiecona w catoéci modelowaniu,
rozpoczat Tibor Antal wykladem na
temat modelowania procesu kancero-
genezy na przykladzie inicjacji raka
jelita grubego. Omoéwil on dwie star-
towe mutacje genu APC i ich mode-
lowanie, a takze wyzwania zwigzane
z modelowaniem procesu przerzuto-
wania. Marek Kimmel opisal meto-
dy i wyniki badania spektrum miejsc
specyficznych mutacji w odniesieniu
do modelu populacji i wynikéw ba-
dania klonéw komoérek nowotwo-
rowych. Tone F. Bathen omowil
utworzenie opartego na Al wsparcia
diagnostycznego dla analizy multi-
parametrycznego MRI (mpMRI) wy-
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korzystywanego do diagnostyki raka
prostaty. Joanna Polafiska przedsta-
wita mozliwosci radiomiki w analizie
uszkodzenn pluc w diagnozie proce-
sow nowotworowych. Prawidtowa
identyfikacja uszkodzeni, ekstrakcja
danych istotnych dla ich rozpoznania
(wielkosé, struktura, biomarkery) iich
analiza pozwala na znaczace przy-
spieszenie procesu diagnostycznego.
Anna Karpukhina omoéwila ostatnie
osiggniecia dotyczace patogenezy
chloniaka komorek ptaszcza (MCL).
W wiekszosci przypadkéw choroba ta
powiazana jest z translokacja t(11;14)
(q13;q32), zwiazana z nadekspresja
cykliny D1 (CCND1). Jednak wydaje
sie istotniejsze utworzenie poprzez
translokacje nowego super-enhance-
ra, ktéry oddziatujac z chromosoma-
mi 19,17 i 22 zmienia aktywnosc¢ ge-
néw na tych chromosomach powodu-
jac powstanie MLC.

Sesje Cancer Proteomics and Metabo-
lomics rozpoczat Malcolm R. Clench
omawiajac udzial spektrometrii ma-
sowej w tworzeniu tréjwymiarowych
modeli komoérek. Opisat tez wiasne
doswiadczenia nad wnikaniem i dys-
trybucja lekow w tréjwymiarowych
kulturach skéry i nowotworéw. Do-
datkowo analiza pozwala na badanie
zréznicowania Srodowiska guza, co
moze ulatwié personalizacje leczenia.
Laura Cole (Fot. 7) relacjonowata za-
stosowanie spektrometrii masowej w
analizie choréb oczu, m.in. starczej
degeneracji plamki zo6ttej i melanomy
oka. Guro F. Giskepdegard zbadat
zmiany krazacych metabolitow i li-
poprotein u pacjentek z rakiem piersi
w czasie diagnozowania i leczenia,

Fot. 7. Prof. Laura Cole

co pozwoli na skuteczniejsza analize
procesu terapeutycznego i jego lep-
sze dopasowanie do pacjentek. Piotr
Mlynarz wykorzystujac analize meta-
bolitébw w diagnozowaniu raka nerki
wskazal zmiany w ich poziomie zwig-
zane z tym nowotworem. Réwnocze-
$nie wykazal, ze wystepuja charakte-
rystyczne zmiany poziomu pewnych
metabolitéw charakterystyczne dla
plci pagjenta, co pozwoli na precyzyj-
niejsza diagnoze tego schorzenia. Sa-
chin Kote omowit zastosowanie ana-
lizy peptydomu surowicy do wcze-
snego wykrywania i diagnozy nowo-
tworéw. Otrzymanie i analiza pepty-
domu jest ograniczona przez szereg
probleméw, przede wszystkim zwig-
zanych z przygotowaniem prébki do
badary; prelegent proponuje nowa
metode jednostopniowego przygoto-
wania probki, co znaczaco poprawia
wyniki analizy. Anna Wojakowska
przedstawita wyniki analizy prote-
omicznej preparatéw raka odbytu i
krwi obwodowej pacjentéw wskazu-
jace na mozliwos¢ rozréznienia pro-
teomoéw pacjentéw o réznym statusie
przerzutéw odlegtych. Réwniez bada-
nia regionalnych wezléw chionnych

daja nadzieje na uzyskanie odpo-
wiedniej sygnatury proteomicznej dla
bliskich przerzutow. Monika Drob-
na-Sledzifiska opisala badania nad
mechanizmem dziatania miR-363-3p
w liniach komérkowych ostrej bia-
faczki limfoblastycznej komérek T (T-
-ALL). Metody proteomiczne wyka-
zaly istnienie wielu biatek regulowa-
nych przez to miRNA, potwierdzono
zwigzek miR-363-3p z regulacjg drogi
JAK-STAT i innych zaleznych od JAK
drég w rozwoju T-ALL.

W sesji plakatowej nagrode Sto-
warzyszenia na Rzecz Wspierania
Badain nad Rakiem uzyskal plakat
pt.: Is there any common regulatory
pathway in HO-1 deficiency? przed-
stawiony przez zesp6l w skladzie: Pa-
tryk Chudy, Katarzyna Bednarczyk,
Jakub Kochan, Witold Nowak, Alicja
Jozkowicz, Wojciech Krzeptowski.

Wyréznienia uzyskali:

Marcin Duleba i wsp. za plakat pt:
A comprehensive platform for unra-
veling the molecular mechanisms and
vulnerabilities of colorectal cancer: a
step forward in target discovery

Katarzyna Mrowiec i wsp. za pla-
kat pt: Age-dependent differences in
serum metabolites linked to breast
cancer risk: a high-resolution mass
spectrometry study of pre-diagnostic
serum samples from the norwegian

trendelag health study.

Opracowanie: dr n. przyr. Teresa
Wesolowska, wg relacji dr Joanny
Lanuszewskiej
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